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 Validation et Amplification d’un marqueur d’identification spécifique

 Test de la qualité de l’ADN

Marqueur universel : 18S

 Test d’amorces COI
 Folmer et al. (1994)  : 

LCO1490: 5'-ggtcaacaaatcataaagatattgg-3’

HCO2198: 5'-taaacttcagggtgaccaaaaaatca-3

685 bp
 Lobo et al. (2013)  : 

LoboF1: 5'-kbtchacaaaycayaargayathgg-3’

LoboR1: 5'-tgrttyttyggwcayccwgargttta-3

658 bp
 Amorces test (non publiées)  : 

350 bp

Vérification qualité
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En cours d’analyse
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 BLAST

 Extraction CTAB
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 Réseau d’haplotypes



 Distribution des mésappariements

 Evaluation de la diversité et de la phylogéographie des
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Plusieurs groupes taxonomiques



 Finaliser l’analyse bioinformatique

 Renouveler les prélèvements dans les lagunes analysées 
et augmenter le nombre de zones

 perspectives

 Adéquation du COI en phylogéographie ?

 Analyse de ITS1 

 Intérêt des microsatellites
 En cours de test


