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 Techniques de prélèvement de l’ADNe

 Techniques d’extraction

 Validation et Amplification d’un marqueur d’identification spécifique

zone d’étude 2021

Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce
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Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce

20L d’eau/point

Filtration sur la berge

 Techniques de prélèvement de l’ADNe

Laboratoire de terrain



Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce
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 Techniques de prélèvement de l’ADNe



Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce
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 Techniques de prélèvement de l’ADNe
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Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce
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 Techniques de prélèvement de l’ADNe
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Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce

 Techniques d’extraction

 Kit NucleoSpin Soil Macherey-Nagel

Lyse Élimination des
contaminants

majeurs

Élimination des
contaminants

mineurs

 Qualité ADN : OK

 CTAB

 Qualité ADN : faible

Lyse
Purification
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Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce

 Validation et Amplification d’un marqueur d’identification spécifique

 Métabarcoding

Mélange d’ADN Amplification
de COI

Identification d’une 
seule espèce
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Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce

 Validation et Amplification d’un marqueur d’identification spécifique

 Test de la qualité de l’ADN

Marqueur universel : 18S

 Test d’amorces COI
 Folmer et al. (1994)  : 

LCO1490: 5'-ggtcaacaaatcataaagatattgg-3’

HCO2198: 5'-taaacttcagggtgaccaaaaaatca-3

685 bp
 Lobo et al. (2013)  : 

LoboF1: 5'-kbtchacaaaycayaargayathgg-3’

LoboR1: 5'-tgrttyttyggwcayccwgargttta-3

658 bp
 Amorces test (non publiées)  : 

350 bp

Vérification qualité



Mise au point d’outils moléculaires de détection précoce

 Validation et Amplification d’un marqueur d’identification spécifique

 Métabarcoding

Mélange d’ADN Amplification
de COI

Identification d’une 
seule espèce

En cours d’analyse



 Evaluation de la diversité et de la phylogéographie des
populations

corses

 Prélèvement par le réseau des pêcheurs sentinelles
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 Evaluation de la diversité et de la phylogéographie des
populations

corses

 BLAST

 Extraction CTAB



 Evaluation de la diversité et de la phylogéographie des
populations

corses
 Distribution géographique
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Majoritairement

Nord ouest atlantique

Biguglia
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Majoritairement

Sud ouest atlantique

 Evaluation de la diversité et de la phylogéographie des
populations

corses
 Réseau d’haplotypes



 Distribution des mésappariements

 Evaluation de la diversité et de la phylogéographie des
populations

corses

Plusieurs groupes taxonomiques



 Finaliser l’analyse bioinformatique

 Renouveler les prélèvements dans les lagunes analysées 
et augmenter le nombre de zones

 perspectives

 Adéquation du COI en phylogéographie ?

 Analyse de ITS1 

 Intérêt des microsatellites
 En cours de test


