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Å ADN pouvant être extrait d'échantillons environnementaux (tels que le sol, 

l'eau ou l'air) sans avoir besoin d'isoler au préalable des individus cibles 

(Taberlet et al., 2012) 

Introduction 

Quôest ce que lôADN environnemental (eDNA) ? 
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Quelles sont les sources dôeDNA ? 
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Eau Autres sources 
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Quelles sont les différentes méthodes utilisées ? 
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Approche multigroupe 
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I. Approche spécifique 

(eDNA Barcoding) 
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